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GAGTAGTACAAGTTATTA- TCTTTAAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAATAGT TATGG TCTAGGAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTATCAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGT TATGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGT TATGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAGTAGTTATGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAAAGTTATGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAAAGTTATGA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGTTAAGG: TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGT TAAGG TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGTTATGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGTTATGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGT TAAGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTTTTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATCAGTTAAGA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTGT TAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGATAAGA- TCTCGAAACTCAAAAAATTTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATATAA- TCTCGAAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGGAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAGGTTAAAATTCT- GAAACT CAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTACAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTACAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATTAGATACGA- TCTTGAAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTCGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATTAGATAAGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAGGA- TCTCGAAACTCAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAGTAGTTAAGA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAGTAGCTAAGA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAGAAGTTAAGG- TCTCAAAACT CAAAAAATTTGGCGGTACTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACTCAAAAAATTTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTACAAGTTAAGC- TCTTAAAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTACTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATCTGTTAAGA- TCATGAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTAATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGTTAAGA- TCTTGAAACTCAAAAAATTTGGOGGTATTTTATCTTTTTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAAAGTTAAAA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTCGT TAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGATATGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTACT TTATCTTATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACTCAAAAAATTTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTACAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGECGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGATAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTAATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGTTAAGA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAGGAGT TAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTTTTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGT TAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTATCAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAGTAGATAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTGT TAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAATAGATAAGA- TCTTCAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTGT TAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAGAGT TAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTACTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAGTAGATAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAATAGATAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAATTTGCCGGTATTTTATCTTGT TAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGGTAATA- TCTAGAAACT CAAAAGATTTGGCCGGTATTTCATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAGTGTTAAGG TCTTTAAACTCAAAAAATTTGGCGGTATTTTATCTTTTTAGAGGNACCTGT
GAGTAGTAATAGATAAGA- TCTTCAAACTCAAAAAAT TTGGOGGTATTTTATCTTGT TAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAGTAGATAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGGTAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAAAAGGTAATA- TCTAGAAACT CAAAAGAT TTGBCGGTATTTCATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATAAGTTATGA- TCTTTAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTACTTTATCTTATCAGAGGAACCTGC
GAGTAGTAGGAGT TAAGA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAATCTGC
GAGTAGTAAGAGGTAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTGT TAGAGGAACCTGC
GGGTAGTATAAGTTAAAA- TTTTTAAACTCAAAGGAT TTGGOGGTATTTTATCTAATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAGAGGTAAGA- TCTTTAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGC
GAGTAGTATTAGCTAAAA- TCTTGAAACTCAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTATAAGT TAATA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAAAAGTTAAGA- TCTCGAAACT CAAAAAAT TTGGCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
GAGTAGTAATAGTTAAGA- TCTTGAAACT CAAAAAAT TTGBCGGTATTTTATCTTATTAGAGGAACCTGT
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TTATTAATTGATAATCCACAACTTAAATTTACTTTTAAAATTAT- - ATTTGTATACCGCTGTCATGAATC [ 137]
TTAGTAATTGATATCCCACAACTTATATTTACTTTTATTATTAT- - ATTTGTATACCGCCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATACTCCACAACTTAAATATATTTTCATTAGATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATTGATACTCCACAACTTAAATATATTTTCATTAGATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATTGATACTCCACAACTTAAATATATTTTCATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATGGATACTCCACAACTTTAATATACTTTTACTAGT TT- - ACTTGTATATCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATAGATACTCCACAACTTTAACTTACTTTCACTAGTTT- - ATTTGTATATCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATATACTTTTATTAGTTT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATA [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATATACTTTTATTAGT TT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATA [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATGTATTTTCACTAGTTT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATGTATTTTCACTAGT TT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATACTCCACAATTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATCCCACAACTTAAATTTACTTTTTTAAAGTT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTGAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTATTTT- - ATTTGTATATCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATACTCCACAACTTTAATTTACTTTTTTTATATT- - ACTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTATGI T- - ACTTGTATATCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAACTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAACTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTATTTT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTACTAAATT- - ACTTGTATATCGITGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTACTAAATT- - ACTTGTATATCGITGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATAATCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATATCGITGTCATGAATG [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAGACTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATAGTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATACTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAGTC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAATTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTCTAATTTACCTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTGTTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATATCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTGITATTTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAACTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTATTTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTATTTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAACTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATTAATTT- - ATTTGTATACCGTCGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTACATTTACTTCTATTAAATT- - ATTTGTATACCGCTGICATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATATACTTTTACTAAGCT- - ATTTGTATACCGCTGICATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACCTTGACGAGATT- - ATTTGTATACCGCTGTCATGAATC [ 137]
CTATTAATTGATATTCCACGACTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACGACTTAAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATA [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACGACTTTACTTTACTTTTATTAAGI T- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATC [ 137]
TTATTAATCGATACTCCACGACTTAAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACGACTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATA [ 137]
TTATTAATTGATGT TCCACAACTTTAACTTACTTTTATGAGATT- - ATTTGTATACCGITGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATAATCCACAACTTTAATTTACTTTTTATTATTTTTACTTGTATACCGITGITATGAATT [ 139]
TTATTAATTGATATTCCACGACTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATA [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACGACTTAAATTTACTTTTATTATATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATC [ 137]
TCATTAATTGATAATCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ACTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTAAATTTACTTTTATGAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATGTTCCACAACTTTAACTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
CCATTAATTGATAATCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAGATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATGT TCCACGACTTTAATTTACTTTTATTAAGT T- - ATTTGTATACCGTTGTCATAAATC [ 137]
TTAATAATTGATAATCCACAATTTAAACTTATTTCTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACGACTTTAACTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATGTTCCACAACTTTAATTTACTTTTATAAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTGTTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATAAAATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTCATAAGATT- - ATTTGTATACCGTTGTCATGAATC [ 137]
TTATTAATTGATATTCCACAACTTTAATTTACTTTTATTAAATT- - ATTTGTATACCGITGTCATGAATC [ 137]
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Arytainilla_prognata
Arytainilla_spartiophila_PO
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Arytainilla_unmbonata
Arytainilla_sp.1
Arytainilla_sp.
Arytainilla_sp.
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TATTAAGAAATTTTATTTTCTATCATTTAT- A- TAAAATTTATGTTAGGT CAAGGTGCAGTA- TTTAAAA
TATTAAAAAATTTAATTTTCOGTTATTCTT- A- TGGAATACATGTTAGGT CAAGGTGCAGTG- TGTAAAA
TACTAAAAAGTGT- ATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTG- TGTGAGA
TACTAAAAAGTGT- ATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGITAGATCAAGGT GCAGTC- TGTGAGA
TACTAAAAAGTGT- ATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGITAGATCAAGGTGCAGTC- TGTGAGA
TACTAAAAAGTG- AATTTTCAGGATTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTC- TGTGAAA
TACTAAAAAGTG- AATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTGAAA
TACTAAAAAGT- AAATTTTCAAGATTTTTT- A- TGTAAATTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTAAAA
TACTAAAAAGT- AAATTTTCAAGATTTTTT- A- TGTAAATTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTAAAA
TACTAAAAAGTG- AATTTTCAAGATTTCCT- A- TATAGTTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTGAAA
TACTAAAAAGTG- AATTTTCAAG- ATTTCCTA- TATAGTTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTGAAA
TACTAAAAAGTG - ACTTTCAGGGGTTTTT- A- TTTAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTAAAA
TACTGAAAAGT- - AATTTTCGAGATTTTTT- A- TATAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TGTAAAA
TACTAGAAAGT- - AATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TATGAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TGTAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGGGTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGAGTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGT GCAGT T- TATAAAA
TACTAAAAAGTT- - ATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAGT TTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TGTAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TATTAAAAAAT- - AATTTTCAGAATTTTTT- A- TGGAATATATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGTG - ATTTTCAGGAGTTTTT- A- TGTAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTGAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTGAAA
TACTAGAAAGTT- - ATTTTCAAGAGTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTG- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGATTTTTT- A- TAAAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TACTAGAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TATAATTTATGI TAGATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TATTAAAAAGT- - AATTTTCAGAAGTTTTT- A- TGTAATTTATGI TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TATTAAAAAGTG - ATTTTCAAGATTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTC- TGTAAAA
TATTAAAAAGTG - ATTTTCAAGATTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTC- TGTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAAATTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGATGCAGTC- TATAAAA
TACTAAAAAGTG- - ATTTTCAGGAGTTTTT- A- TGTAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TATTAAAAAGT- - AATTTTCAAGGTTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TATAGAA
TACTCAAAAGT- - AATTTTCAGAATTTTTT- A- TAGAATTTATGI TAGATCAAGGT GCAGTTATGTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TGTGAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGATTTCTT- A- TAAMATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTA- TTTAAAG
TACTAARAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGAGTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TATAAAA
TACTAAGAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAATTTATGT TAAATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGAGTTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGATTTTTT- A- TATAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TGTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAGGAGTTTTT- A- TAAAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTGAAA
TATTAAGAAGTG - ATTTTCAGGGGTTTTT- A- TTTAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGTTT- ATTTTCAAAATTTTTT- A- TGCAAGT TATGTTAGGTCAAGGTGTAGTA- TATAGAA
TACTTAGAAGTTT- ATTTTCAAGATTTTTT- A- TGTAATTTATGT TAGGT CAAGGTGCAGTA- TGTAGAC
TACTTAAAAGT- - AATTTTCGGGATTTTTT- A- TGAAAGT CATGT TAGGTCAAGGTGCAGT T- TGTGTTG
TACTAAAAGGTT- AATTTTTGAGGATTTTT- A- TATAATTTATGI TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAGAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTTAAGGATTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAGAAGT- - AATCTTTAAGAATTTTT- AATAGAATTCATGTTAAATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AACTTTTAAGCATTTTT- A- TGAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTTAAGGATTTTT- A- TATAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCGGGAGT TTAT- A- TAGAATTAATGTTAGATCAAGGTGCAGTA- TTTAAAA
TACTAAAAAGTG- AA- TTTCAGGGAGTTTT- ATTATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTG- TTAAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTTAAGGATTTTT- A- TATAATTTATGITAGATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TACTAAGAAGT- - AATTTTTAAGAATTTTT- A- TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTC- TTTAAAA
TACTAGAAAGT- - AATTTTTAAGGATTCTT- A- TTTAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCGGGAGTTTTT- A- TAGAATTCATGT TAGATCAAGGTGCAGTA- TTTAAAA
TACTAAAAAGTT- - ATTTTCAAGCATTTTT- A- TGTAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTGAAA
TACTAAAAAGTT- - ATTTTCAAGTATTTTT- A- TATAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTTGAGGATTTTT- A- TAGAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TACTAAAAAGT- - AATTTTCAAGATTTTTT- A- TAAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAGAA
TACTGAGAAGTG- - ATTTTCAAGAATTTTT- G TATAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
TATTAAAAAATG - ATTTTCAAAATTTTTT- A- TGAAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGTA- TTTAAAA
TATTAAAAAAT- - AATTTTCAAATTTTTTT- A- TGAAATTTATGT TAGATCAAGGTGCAGTT- TTTAAAA
TATTAAAAAAT- - AATTTTCAGAGAGTTTT- A- TTTAATTTATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTGAAA
TATTAAAAAAT- - AATTTTCATATTTTTTT- A- TGGAATGCATGTTAGATCAAGGTGCAGT T- TTTAAAA
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GTITTTA- - ATGGGTTACTTTA- TTATAATGAATGGAAATTTAGATTT- GTTAT- TTTTTTTGAAAAAGGA
GTTATA- AATGGGTTACTTTAGTATC- ATGAATGAAATAAAATATAA- AAAA- - CTGTTATGAAATAGGA
AAG TAAAATGGGT TACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTCTTA- GAAG- - AATTTTAGAAAAAGGA
AAG TAAAATGGGTTACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTCTTA- GAAG - AATTTTAGAAAAAGGA
AAG TAAAATGGGTTACAATATTTAATATGAATGAAAATTATTCTTA- AAAG - AATTTTAGAAAAAGGA
GAA- CAAAATGGGT TACAATAATTAATATGAATGAAAAACATTCTTA- ATAT- - AGTGTTAGAAAGAGGA
GAA- TAAAATGGGTTACAATATTTAGTATGAATGGAAAGCATTTTTA- ATAT- - TATGCTAGAAAAGGGA
GTA- TAGAATGGGTTACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTCTTA- AAAT- - AATATTAGAAAAAGCGA
GTA- TAGAATGGGTTACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTCTTA- AAAT- - AATATTAGAAAAAGGA
AAA- TAAAATGGGT TACAGTATTTAATATGAATGAAAAATATTTTTA- AAAG- - AATGTTAGAAAAAGGA
AAA- TAAAATGGGT TACAGTATTTAGTATGAATGAAAAATATT- TTA- AAAG- - AATGTTAGAAAAAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTGT TA- GATA- - AATAAGGAAAATAGGA
GAA- AATAATGGGTTACATTAATTATTATGAATGAAAATTATTATT- - GAAT- - AATAACGGAAAAAGGA
GTA- GAAAATGGGTTACATTAGT GAAGATGAATGAAAATTATTGI TA- GAA- - - AATAGTGGAAAAAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTATTA- GAGG - TATAATAGAAAGAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTAAATATGAATGGAAATTATTGI TA- GATA- - AATAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTAGTATGAATGAAAATTATTGI TA- GGT- - - AATAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTATTATGAATGGAAATTATTGTAA- GATA- - AATGATAAAAATAGGA
GAA- AAAAATGGGT TACATTATTTATTATGAATGAAAATTATTACTA- AATT- - AATAATGAAAATAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTAATATGAATGGAAGT TATTGT TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAA- AAAAATGGGTTACATTATTTAGTATGAATGGAAATTATTGI TA- ATTT- - ATTAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTAATATGAATGGAAGT TATTGI TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAA- AAAAGTGGGTTACATTATTTAATATGAATGAAAATTATTGI TA- GATA- - AATAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACATTATTTAATATGAATGAAAATTATTGT TA- GATA- - AATAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACATTATTTAATATGAATGAAAATTGTI TGT TA- GATA- - AACAATAGAAAAAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTAATATGAATGGAAATTATTGT TA- GATA- - AATA- TAGAAATAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTAGTATGAATGAAAATTGT TGT TA- GATA- - AATAATAGAAAAAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTAATATGAATGGAAATTGT TGT TA- GATT- - TATAATAGAAAGAGGA
GAA- AAAAATGGGTTACATTAGT TACTATGAATGAATATTATTATT- - GGAA- - AATATTGGAAAAGGGA
GAA- AAAAATGGGTTACATTAGT TACTATGAATGAATATTATTATT- - GGAA- - AATATTGGAAAAGGGA
GAA- AA- AATGGGTTACATTAGT TAATATGAATGAAAAATAAGT CTA- TAAA- - ATTATTGAAAAGAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTAATATGAATGGAAGT TATTGT TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GTA- AGAAATGGGTTACATTAGT TAAGATGTATGGAAGT TATTATTA- GAA- - - AATAATAGAAAAAGCGA
GAA- AAAAATGGGT TACATTAGTAACTATGAATGGAAATTATTGT TA- GAA- - - AATAATAAAAAAAGGA
GAA- AATAATGGGTTACATTGATTATTATGAATGAAAATTATTATT- - GAAT- - AATAATAGAAAAAGGA
GAA- AAGAATGGGTTACAATATTTAATATGAATGAAAATTACTAGA- - AGAT- - AGTTATGGAAATAGGA
GAA- AA- AGTGGGTTACTATATTTAGTATGAATGAAAATTATTGI TA- GAAA- - AATAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTAGGATGTATGGAAGT TATTGI TA- GACA- - AATTATAAAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTATTATGAATGGAAGT TGTTGT TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAA- AAGGGTGGGT TACAATATTTAGTATGAATGGAAATTATTGT TA- GATA- - AATAATAAAAATAGAA
GAA- AAAAGTGGGT TACACTGTTTAATATGAATGAAAATTATTGT TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAA- AAAAGTGGGT TACAATATTTATTATGAATGAAAATTATTGT TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAATATTTATTATGAATGGAAATTATTGI TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACATTATTTAATATGAATGAAAATTATTGI TA- GATA- - AATAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAGT GGGTTACAGTATTAATTATGAATGGAAATTATTGI TA- GATA- - AATAATAAAAATAGGA
GAC- TAAAATGGGTTACAGTAATTATTATGAATGAATTACGCTATTA- GTGT - - AGAGTATGAAAGAGGA
GAC- TAAAATGGGTTACATTATTTATTATGAATGGATTATTTTAATTAATATTTTAAATATGAAATAGGA
GIT- CAAAATGGGT TACTTTATTTATTATGAATGGATTATTATTATT- GTT- - - AAATTATGAAAATGGA
GAA- TAAGGTGGGT TACATTTTTTATAATGAATGAAAATTATTGCTA- AAGG- TAATAATAGAAATGGGA
GAT- TAAAGTGGGTTACATTTTTTATAATGAATGAAAATTATTGT TA- GAGG- - AATAGT GGAAATAGGA
GGT- TAAAGTGGGTTACATTTTTTATAATGAATGAAAATTATTGI TG AAAT- - AATAGTATAAATAGGA
GAT- TAAAGTGGGTTACATTTTTTATAATGAATGAAGCTTTTTATTA- AAAT- - AATAATTGAAATAGGA
GAT- TAAAGTGGGTTACATTTTTGATAATGAATGAAAATTATTGI TA- GAGC- - AGTAGTAGAAATAGGA
GAA- AAAAGTGGGTTACATTATTTATTATGAATGAAATTTATGTGTA- GAT- - AATTAAAGGAAATGGGA
G A- AAAAATGGGTTACACTATTTATTATAAATGGAAATTATCTATA- GTTT- - GGTTATTAAAATAGGA
GAT- TAAAGTGGGT TACATTTTTTATAATGAATGAAAATTATTGT TA- GAGC- - AATAGTAGAAATAGGA
GAT- TAAAGTGGGT TACATTTTTGATAATGAATGAAAATTATTACTA- AAAT- - AATAATAGAAATAGGA
GAT- CAGAGTGGGT TACATTTTTTATAATGGATGGAAATTATTATTA- AAAT- - AGTAATAGAAATGGGA
GAA- AAAAGTGGGTTACATTATTTATTATGGATGAAATTTATGT TTA- GAG- - AATTAAAGGAAATGGGA
GAT- TAAAGTGGGTTACATTTTTTATAATGGATGAAAATTATTAGT A- AAGT - - AATAATGGAAACAGGA
GAT- TGAGGTGGATTACATTTTTTATAATGAATGAAAATTATTGI TT- AACT- - AATAATAGAAATAGGA
GAT- TAAAGTGGGTTACATTTTTTATAATGAATGAAAATTATTATTA- AAGT- - AATAATGGAAATAGGA
GAA- AAAAATGGGTTACATTATTTATGATGAATGAAAGT TATTAAA- - AAATT- AATAATGGAAAGAGGA
GAT- TAAAGTGGGTTACATTTTTTATGATGAATGAAAATTATTGT TA- AATAT- AATAATAGAAACGGGA
GAG- AAAAATGGGT TACATTATTTATTATGAATGAAAATTGT TATAA- ATTT- - ATTAATGGAAATAGGA
GAA- AAAGATGGGT TACATTATTTATTATGAATGAAAATTATTATTA- ATTT- - ATTAATGGAAATAGGA
GAA- AAAAATGGGTTACATTATTTATTATGAATGGAAATTACTAT- A- AAATT- AGTAATAGAAATAGGA
GAA- AAAAATGGGT TACTATAGT TACAATGAATGAAAATTATAAAAATGGAAT- TATGATAGAAATAGGA
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TTTAATAGTA- - - AAATAA- - - - TTTTTAAGAAATAAAATGAATAT- AGATTCTAAAATATG
TTTGATAGTAAACTAATTT---------- AGAGAATTAATGAAAAG AT???2?2222222272?
TTTAGCAGTA- - - AGTGAGA- ATTAATAAAGACTTTCTGTGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAGCAGTA- - - AGTGAGA- ATTAATAAAGACTTTCTGTGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAGTAGTA- - - AGTGAGA- ATTAATAAAGACTTTCTGTGAATTT- AGATWCTAAAATATG
TTTAGAAGTAACCAGGAA- - - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATAT- AGATWCTGAAATATG
TTTAGAAGTAACCAGGGAT- - - - TATTAAAGTTTTTCTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAGAAGTAACCAAGAG - - - TTAATAAAGATTTCTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAGAAGTAACCAAGAG - - - TTAATAAAGATTTCTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAGAAGTAACCAGGAAA- - - - TAGTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAGAAGTAACCAGGAAAT- - - - AGTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATWCTAAATT- - -
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA- - - TTATTAAAGATCTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAGGGAA- GTTATTAAAAATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AGGAGAA- ATTTGTAAAGATTTTTTATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAGAA- - - TTATTAAGGATTTTTTATGAATTY- AGATTCTAAAATAT?
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA- - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATT???2??2?227?7?

*kk Kk ok

TTTGAAAGTA- - - AACAAAA- - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA- - - CTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCT????72???
TTTAATAGTA- - - AAGGGAA- - TTAA- - AAGTGTTTTGATGAATTA- AGATTCTAAAATATG

TTTGAAAGTA- - - AAMMAAA. - - TTACTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATACTAAA- TAT?
TTTAATAGTA- - - AATATAA- - - - TTAAAAGATTTTTTATGAATAA- AGATTCTGAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAAA- - TTACTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATACTAAA- TAT?
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAGAA: - - ATATTAAAGATTTTTTATGAATTA- AGATACTAAAATA??
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA. - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - - TATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATACTAAA- TA??
TTTAAAAGTA- - - AAAAAA. - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA. - - AAATAAA- ATTAATAAAGATTTTTCATGAATTT- AGATTCTAGAATATG
TTTAABAGTA. - - AAATAAA- AT?22222222222222222222222222222222222222?
TTTAAAAGTA. - - AAGAAAA- ATTAATAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAGTATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAGAA- - - TTAGTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AATAAG - - TAAATAAAGATTTTTTATGAATATTAGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAGGAAA- GTTATTAAA- ATTTTTTATGAATTT- AGATACTGAAATA??
TTTAATAGTA- - - AATAAAATTTTATTAGAGATTTTTTATGAATTT- AGATWCTAAAATAT?
TTTAAAAGTA: - - AAAAAA: - - - AATTAAAGATTTTATATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAATAAT?
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - - TATTAAAGATTTTT- ATGAATTT- AGATTCTAAAGTATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA. - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATUCTAAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTGAAAGTA: - - AAAAAA: - - TTATTAAAGATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTATAAGTA- - - AAAAAA: - - TTGTTAAAGAATTTGTATGAATAT- AGATTCTAAAATATG
TTTATAAGTA- - - AAMAAG - - TTATTAGAGATTTTATATGAATAG AGATTCTAAAATATG
TTTGTAAGTA- - - AAMAGA- - - TTATTAAAGATTTTATATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAAGAGTA- - - AGGGAGA- - TTATTAAAGACTTTATATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAAAGA- ATTATTAAAGATTCTATATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA. - - AAGAAAA- - TGATTAAAGATTTTACATGAATAT- AGATTCTAAAGTATG
TTTAAGAGTA- - - AAGAAAG- - TTATTAAAGATTTTATA?222222222222222222222?
TTTAAAAGTA- - - AAAAAAA- - CTATTAAAGATTTTATATGAATAA- AGATTCTAAAGTATG
TTTAAAAGTA- - - AAACAGA- ATAATTAAAGATTTTTTATGAATAA- AGATTCTGAAATATG
WITAAAAGTG - - TAAAAAA- A- - ATTAAAGATTTTATATGAATAA- AGATWCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAAAGA- ATTATTAAAGATTCTATATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAGGAA- - TTATTAAAGATTC??2227222227222222222227222?
TTTAAMAGTA- - - AAGTGAA- CTTATTAAAGATTTTATATGAATTT- AGATTCTAAAGTATG
TTTAAAAGTA. - - AAATAGA- ATAATTAAAGATTTTGTATGAATTA- AGATTCTGAAATATG
TTTGAAAGTA- - - AAGAGAG- - TTATTAAAGATTTTACATGAATAT- AGATTCTAAAGTATG
TTTGAGAGTA- - - AGAGGAG- - CTATTAAAGATTTTATATGAATAA- AGATTCTAAAGTATG
TTTAATAGTA- - - AAAGAAA- GTTAATAGAAATTTTTTATGAATTT- AGATTCTAAAATATG
TTTAAAAGTA- - - AAAAGAA: - TTATTAAAGATTTTATATGAATAT- AGATTCTAAAGTATG
TTTGATAGTA- - - AATGTAA. - - - TTTAAAGATTTTTTATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAACAGTA- - - AATATAA - - - TTAAAAGATTTTTTATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
TTTAATAGTA- - - AGTAAA - - - - - CTAAAGATTTTTTATGAATAG AGATWCTAAAATATG
TTTAACAGTA- - - AATAAA: - - TAAATAAAGAATTTTGATGAATAA- AGATTCTAAAATATG
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APPENDI X 3. Aligned CO-tRNA-CO | matrix (639bp), anbi guous
regions in the tRNA | eucine are indicated by *.
[ 10 20 30 40 50 60 70]
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[CO 262bp start

Aci zzi a_hol | i si TCCTCAACATTTTCTAGGAT TAATAGGAATACCTCGACGATACTCTAACTATCCAGATTTATTAATTTCA
Aci zzi a_uncat oi des TCCTCAACACTTTTTAGGATTAATAGGGATACCTCGACGATACTCAAACTACCCTGATCTTTTAATCTCT
Aryt ai na_adenocar pi _PO TCCTCAACACTTCTTAGGACT TATAGGAATACCACGACGCTACTCTAATTACCCAGATTTACTTATCTTC
Aryt ai na_adenocar pi _SP ??2222?2??2?CTTCTTAGGACT TATAGGAATACCACGACGCTACTCTAATTACCCAGATTTACTTATCTTC
Aryt ai na_adenocar pi _MO TCCTCAACACTTCTTAGGACT TATAGGAATACCACGACGCTACTCTAATTACCCAGATTTACTTATCTTC
Arytai na_devia_T ??22222?222222??TTGGACT TATAGGAATACCT CGACGT TACTCAAACTACCCAGACCTCCTTATTTTT
Aryt ai na_devi a_G ??22222?222222?? TTGGACT TATAGGAATACCT CGACGT TACTCAAACTACCCAGACCTCCTTATTTTT
Aryt ai na_devia_ssp_insularis_C ??22222??2?22CTCTTTGGACTCATAGGAATACCT CGACGT TACTCAAACTACCCTGATCTTCTTGITTTT
Arytai na_devia_ssp_insularis_P 222222222 2CTCTTTGGTCTTATAGGTATACCT CGT CGT TACTCAAATTACCCAGTCCTCCTTATTTTT
Aryt ai na_geni st ae_SC ?2?2??2222?2?2222CTTGGT CTTATAGGAAT GCCACGGCGT TACTCAAATTACCCAGGT TTACTCATTTTT
Aryt ai na_geni st ae_PO 2?2??22222?2?222TCTTGGT CTTATAGGAAT GCCACGGCGT TACTCAAATTACCCAGATTTACTCATTTTT
Aryt ai na_geni st ae_MO ??22222?22222TCCTTGGTCTTATAGGAATACCACGGCGT TACTCAAATTATCCAGATTTACTCATTTTT
Aryt ai na_nubi vaga TCCTCAACACT TCCTTGGCCT TAT AGGGAT GCCACGACGCTACTCAAACTACCCAGATCTTCTTATTTTT
Aryt ai na_sp. 14 TCCTCAACACT TCCTTGGCCT TATAGGAAT GCCACGACGT TACTCAAACTACCCAGATCTTCTTATTTTT
Arytainilla_cognata ??27?7??2?2?2?2?CTTCTTAGGT CTCATAGGTATGCCACGCCGATATTCTAACTACCCTGACCTCCTAATTTCT
Arytainilla_cytisi TCCTCAACATTTTCTTGGACT TATAGGAATACCTCGACGATATTCTAATTACCCAGACCTTCTTATCTCT
Arytainilla_delarbrei ?7?27?7??2?2?22???TCCTTGGCT TAATAGGAAT ACCGCGACGGTATTCTAACTACCCAGATCTTTTAACCTTT
Arytainilla_diluta_C 222222222 TTTCTTAGGT CTTATAGGAATACCACGCCGATACTCTAATTATCCTGACCTCCTAATTTCT
Arytainilla_diluta_T 222222222 TTTCTTAGGT CTTATAGGAATACCACGCCGATACTCTAATTATCCTGACCTCCTAATTTCT
Arytainilla_dividens_C ???222????CTTCCTAGGCCT TATAGGT ATGCCCCGCCGCTACTCTAATTACCCAGACCTTCTGATTTCC
Arytainilla_dividens_T ??2222?2???CTTCCTAGGTCTTATAGGWATGCCT CGCCGT TACTCTAATTATCCAGM CTTCTAATTTCC
Arytainilla_dividens_G ??222?2???CTTCCTAGGTCTTATAGGTATGCCT CGCCGT TACTCTAATTACCCAGACCTTCTAATTTCC
Arytainilla_equitans ?22?27?2222?2?2?22TCTTGGCCT TATAGGAATACCTCGACGATATTCTAATTACCCTGATCTTCTAATTTCT
Aryt ai nil | a_hakani ?2?27?7??2222???2???? AGCGCT TATAGGTATACCACGT CGATACTCTAACTACCCCGACCTCCTCATCTCT
Arytainilla_im ?2?22?22?222?222? TAGGACT TATAGGAATGCCTCGACGCTATTCTAATTACCCTGATTTACTTATTTCT
Arytainilla_incuba ??22222?2?2?22?2?CTTAGECCT TATAGGTATACCACGT CGATATTCTAACTACCCCGACCTCCTCATTTCT
Arytainilla_nodica_Teline_P TCCTCAACACTTCCTAGGCT TCATAGGCAT GCCTCGCCGCTATTCTAATTACCCAGATCTTCTAATTTCC
Arytainilla_nodi ca_Cham _P ???222?2???CTTCCTAGGCCT CATAGGBCATGCCT CGCCGCTATTCTAATTACCCAGNTCTTCTAATTTCC
Arytainilla_nodica_Teline_H TCCTCAACACT TCCTAGGCT TCATAGGCAT GCCTCGCCGCTATTCTAATTACCCAGACCTTCTAATTTCC
Arytainilla_nodi ca_Cham _H ?7?2???2??2??CTTCCTAGGCCTCATAGGCAT GCCTCGCCGCTATTCTAATTACCCAGACCTTCTAATTTCC
Arytainilla_nigralineata_C TCCTCAACACTTCTTAGGT CTTATAGGTATGCCTCGCCGATATTCTAATTACCCCGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_nigralineata_T TCCTCAACACTTCTTAGGT CTTATAGGTATGCCTCGCCGATATTCTAATTACCCCGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_nigralineata_G 2?2?2?22222?CTTCTTAGGT CTTATAGGTATGCCTCGCCGATAT TCTAATTACCCCGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_pileolata_T.can ??2222?TCTCTCTGTAGGTCTTATAGGTATACCT CGCCGATATTCTAACTACCCTGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_pileolata_T.osy ??2??222?2?CTCTGTAGGT CTTATAGGAATACCTCGCCGATATTCTAACTACCCTGACCTTTTAATTTCT

Arytainilla_proboscidea_A vis_T ??222?2?TCTCTTCTTAGGTCTTATAGGAATACCGCGCCGATATTCTAATTATCCCGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_proboscidea_A fol _P 22222222222 TCTTAGGT CTTATAGGAATACCGCGCCGATATTCTAATTATCCCGACCTTTTAATTTCT

Arytainilla_prognata 222222222222 TCTAGGTCTTATAGGAATACCT CGCCGATACTCTAATTATCCTGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_spartiophila_PO TCCTCAACATTTTCTTGGTCTAATAGGGAT ACCT CGACGATACTCTAATTATCCTGATCTTTTAACTTTT
Arytainilla_spartiophila_SP TCCTCAACATTTTCTTGGTCTAATAGGAATACCT CGACGATACTCTAATTATCCTGATCTTTTAACTTTT
Arytainilla_spartiophila MO 222222222222 TCTTGGTCTAATGGGAAT ACCT CGACGATACTCTAATTATCCTGATCTTTTAACTTTT
Arytainilla_sulci 222222222222 TCTTGGCT TAATAGGAATACCT CGACGT TATTCCAATTACCCTGATCTTCTAATTTCC
Arytainilla_unbonata 22222222?CTTTGTAGGCCT TATAGGTATACCACGT CGATATTCTAACTACCCCGACCTCCTCATTTCT
Arytainilla_sp.1 TCCTCAACATTTTCTTGGTCTTATAGGAATACCT CGACGATATTCTAACTATCCAGATCTCCTTACCTTT
Arytainilla_sp.2 2222222222222222222222222222222222222222222222222222 2CTGATCTTCTAATTTTT
Arytainilla_sp.3 2222222222222 CTTGGACT TATAGGNATACCNCGACGATACT CTAAT TACCCAGACCTTCTTATTTCT
Arytainilla_sp.4_SP TCCTCAACATTTTCTAGGATTAATAGGAAT ACCT CGACGATATTCAAATTACCCAGACTTACTTATTTCT
Arytainilla_sp.4_MO TCCTCAACATTTTCTAGGATTAATAGGGATACCT CGACGATATTCAAATTACCCAGACTTACTTATTTCT
Arytainilla_sp.5 222222222CTTCCTAGGTCTTATAGGGATACCT CGCCGATACTCTAACTACCCTGATTTACTTATTTCT
Arytainilla_sp.6 222222222CTTCCTAGGTCTTATGEGGATACCT CGTCGATATTCTAAT TACCCTGACCT TTTAATTTCT
Arytainilla_sp.7 222222222CTTCCTTGGTCTTATAGGGATACCT CGACGATACT CTAAT TACCCAGATCTCCTAATTTCT
Arytainilla_sp.8 2222222CTCGCTCTTGEGCT TATAGGCATACCT CGTCGCTATTCTAAT TACCCCGATCTTTTAATTTCT
Arytainilla_sp.9 292227222 2CTTCCTAGGACT TATAGGAATACCTOGTCGCTATTCTAACTACCCCGACCTTTTAATTTCT
Arytainilla_sp.10_P 292222222CTTCCTTGGTCTTATAGGTATGOCTCGACGT TATTCTAACTACCCTGATCTCCTAGTTTCT
Arytainilla_sp.10_H TCCTCAACACT TCCTTGGTCTTATAGGGATGOCCOGACGATACTCTAACTACCCCGATCTTCTAGT TTCT
Arytainilla_sp. 11 292222222CTTCCTTGECCTTATAGGAAT ACCCOGACGATATTCTAACTACCCCGATCTATTAATTTCT
Arytainilla_sp. 12 222222272?CTTCCTAGGCCT CATAGGCAT GCCTCGOCGCTATTCTAATTACCCAGACCT TCTAATTTCC
Arytainilla_sp.13 222222222CTTCTTAGGTCTCATAGGCATACCACGT CGTTATTCTAACTACCCTGATCTCCTAATTTCT
Cacopsyl | a_al at er ni 222222222CTTCCTTGGACTTATAGGTATACCT CGACGT TACTCAAAT TACCCTGATCTATTAATCTCT
Cacopsyl | a_mal i TCCTCAACATTTCCTAGGCCT TATAGGGAT ACCCOGT CGATACTCCAATTACCCTGACTTATTAATTTCT
Cyanophi | a_pr ohaskai TCCTCAACACT TCCT TGGCT TAAT AGGAAT ACCT CGACGATATACAAATTACCCTGACCTTCTAGTATAT
Livilla_adusta TCCTCAACATTTTTTAGGCCT TATAGGAATACCTCGACGCTATTCTAACTACCCAGACCTTTTACTTTCA
Livilla_bl andul a TCCTCAACATTTCTTAGGTCTTATAGGAATACCTCGACGCTATTCCAACTACCCGGATCTTTTAATCTCA
Livilla_nmaura TCCTCAACATTTCTTAGGT CTTATAGGAATACCCOGGOGT TATTCCAACTATCCAGATCTTTTAATCTCA
Li vi | | a_nonosper mae_T TCCTCAACATTTCTTAGGT TTAATAGGAATACCTCGACGCTAT TCCAATTACCCCGATCTTTTAATTTCC
Li vi | | a_nonosper mae_G TCCTCAACATTTCTTAGGT CTAATAGGAATACCTCGACGCTATTCCAATTACCCCGATCTTTTAATTTCC
Li vi | | a_nonosper mae_P TCCTCAACATTTCTTAGGT CTAATAGGAAT GOCT CGACGCTACTCCAACTACCCCGATCTTTTAATTTCC
Livilla_retame 292227222222 TCTTAGGTCTGATAGGCATGOCT CGACGCTACTCCAACT ATCCCGATCTTTTAATTTCT
Livilla_ variegata 2922272227222 TOCTAGGCCTCATAGGAAT ACCTCGACGATATTCTAACTATCCAGATCTTTTAATTTCA
Livilla_sp.15 TCCTCAACATTTCTTAGGACT TATAGGT ATGCCTCGACGATACT CAAACTATCCTGATCTATTAATTTCT
Livilla_sp.16 TCCTCAACATTTTTTAGGACTTATAGGTATACCTCGACGT TATTCTAACTACCCTGATCTTCTTATTTCT
Livilla_sp.17 TCCTCAACACTTCTTAGGACT AATAGGTATACCT CGACGATACTCAAATTATCCTGACTTATTAATTTCT
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Pseudacant hopsyl | a_i nprovi sa ???272?22??2?2222???2?GGTCTAACAGGT ATNNNNNGCCGACAAT TAAATTACCCAGATTTACTAATTTCT



[
[

Aci zzi a_hol |i si

Aci zzi a_uncat oi des

Aryt ai na_adenocar pi _PO
Aryt ai na_adenocar pi _SP
Aryt ai na_adenocar pi _MO
Arytai na_devia_T

Aryt ai na_devi a_G

Aryt ai na_devi a_ssp_insularis_C
Aryt ai na_devi a_ssp_insularis_P

Aryt ai na_geni stae_SC

Aryt ai na_geni st ae_PO

Aryt ai na_geni st ae_MO

Aryt ai na_nubi vaga

Aryt ai na_sp. 14
Arytainilla_cognata
Arytainilla_cytisi
Arytainilla_delarbrei
Arytainilla_diluta_C
Arytainilla_diluta_T
Arytainilla_dividens_C
Arytainilla_dividens_T
Arytainilla_dividens_G
Arytainilla_equitans

Aryt ai nil | a_hakani
Arytainilla_im
Arytainilla_incuba
Arytainilla_nodi ca_Teline_P
Arytainilla_nodi ca_Cham _P
Arytainilla_nodica_Teline_H
Arytainilla_nodi ca_Cham _H
Arytainilla_nigralineata_C
Arytainilla_nigralineata_T
Arytainilla_nigralineata_G
Arytainilla_pileolata_T.can
Arytainilla_pileolata_T.osy

Arytainilla_proboscidea_A vis_T
Arytainilla_proboscidea_A fol _P

Arytainilla_prognata
Arytainilla_spartiophila_PO
Arytainilla_spartiophila_SP
Arytainilla_spartiophila_MO
Arytainilla_sulci
Arytainilla_unbonata
Arytainilla_sp.1

Arytainilla_sp.2
Arytainilla_sp.3
Arytainilla_sp.4_SP
Arytainilla_sp.4_MO
Arytainilla_sp.5
Arytainilla_sp.6
Arytainilla_sp.7
Arytainilla_sp.8
Arytainilla_sp.9
Arytainilla_sp.10_P

Arytainilla_sp.10_H
Arytainilla_sp.11
Arytainilla_sp.12
Arytainilla_sp.13
Cacopsyl | a_al aterni
Cacopsyl | a_mal i
Cyanophi | a_pr ohaskai
Livilla_adusta
Livilla_bl andul a
Livilla_maura

Li vill a_nonosper nae_T
Li vill a_nonosper mae_G
Li vill a_nmonosper mae_P
Livilla_retanae
Livilla_variegata
Livilla_sp.15
Livilla_sp. 16
Livilla_sp. 17
Pseudacant hopsyl | a_i nprovi sa

244 .

APPENDI X 3 cont.

80 90 100 110 120 130 140]

-1

TGAAATGTAGT TTCATCAATTGCGATCAATAATTTCATCATTTTCAATAATTTTATTTATAATTATTGITT
TGAAATATTGTATCATCATTAGCGTCAATAATTTCTTCGTTTTCTATGATTTTGT TTATAATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCAATTGCGATCAATGATTTCAATATTTTCAGT TCTAATATTTGTAATTATTGICT
TGAAATATTATTTCTTCAATTGGATCAATGATTTCAATATTTTCAGI TCTAATATTTGTAATTATTGTICT
TGAAATATTATTTCTTCAATTGGATCAATGATTTCAATATTTTCAGT TCTAATATTTGTAATTATTGTICT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGITCTTTTATTTGTAATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGI TCTTTTATTTGTAATTATTATTT
TGAAATATTGT TTCTTCTATTGGGTCTATAATTTCTTTATTTTCAGTACTTCTATTTGTAATTATTATTT
TGTAATATTATTTCTTCTATTGGT TCAATAATTTCTTTATTCTCAGT TCTCCTATTTGTAATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGCGATCTATAATTTCTTTATTTTCAGT TCTTTTATTTATAATTATTGITT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGCGATCTATAATTTCTTTATTTTCAGT TCTTTTATTTATAATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGGATCTATAATTTCTTTATTTTCAGITCTTTTATTTATAATTATTGITT
TGAAACATTATTTCTTCCATTGGATCAATGATTTCTTTATTTTCAGTACTTTTGT TTATAATTATTATTT
TGAAACATTATTTCTTCCATTGGATCAATGATTTCTTTATTTTCAGTACTTTTGI TTATAATTATTATTT
TGAAATATCGTCTCATCTCTTGGATCAATAATTTCTCTATTCTCAGTAATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTATATCTTCTGI TGGSGTCAATAATTTCTCTTTTTTCAGT TATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATGTAGTATCTTCTATTGCGATCAGTAATTTCTCTTTTTTCAGTGATTTTGCTTGCTGITATTATCT
TGAAACATTATCTCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATCTTATTTATTATTATTATTT
TGAAACATTATCTCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATCTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGTTTCATCTATTGGATCAATGATTTCTTTATTTTCAGTAATCCTATTTATCATTATTATTT
TGAAACATTATTTCATCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATTCTATTTATCATTATTATTT
TGAAACATTATTTCATCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATTCTATTTATCATTATTATTT
TGAAATATTATTTCCTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGTATCATCTATTGGGTCAATAATTTCTCTATTTTCAGTAATTCTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTATTTCCTCAATTGCGATCAATAATTTCGT TATTTTCAGTAATTATGCTTCTTATTATTATTT
TGAAATATTGTATCATCTATTGGATCAATAATTTCTCTATTTTCAGTAATTCTATTTATTATTATTATTT
TGAAACATTGTGTCATCTATTGGATCAATAATTTCTCTATTCTCAGTAATTCTATTTATCATTATTATTT
TGAAACATTGTGTCATCTATTGGATCAATAATTTCTCTATTCTCAGTAATTCTATTTATCATTATTATTT
TGAAACATTGTGTCATCTATTGGATCAATAATTTCGCTATTCTCAGTAATTCTATTTATAATTATTATTT
TGAAACATTGTGTCATCTATTGGATCAATAATTTCGCTATTCTCAGTAATTCTATTTATAATTATTATTT
TGAAACATTTTATCTTCTATTGGATCAATAGI TTCTTTATTCTCAGTGATTTTATTTATTATCATTATTT
TGAAACATTTTATCTTCTATTGGATCAATAGI TTCTTTATTCTCAGTGATTTTATTTATTATCATTATTT
TGAAACATTTTATCTTCTATTGGATCAATAGI TTCTTTATTCTCAGTGATTTTATTTATTATCATTATTT
TGAAATATTGTTTCCTCCATTGGGTCAATAATTTCTTTATTTTCAGTGATCCTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGT TTCCTCCATTGGGTCAATAATTTCTTTATTTTCAGTGATCCTATTTATTATTATTATTT
TGAAACATTGTATCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTCTCCGTAATTCTATTTATTATTATTATTT
TGAAACATTGTATCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTCTCCGTAATTCTATTTATTATTATTATTT
TGAAACATTATTTCCTCTATTGGATCAATAATTTCCCTATTCTCAGTAATCTTATTTATTATTATTATCT
TGAAATATTGTATCTTCTATTGCGATCTATAATTTCTCTTTTTTCAGTAATTTTATTTCTTATTATTATTT
TGAAATATTGTATCTTCTATTGGATCTATAATTTCTCTTTTTTCAGTAATTTTATTTCTTATTATTATTT
TGAAATATTGTATCTTCTATTGGATCTATAATTTCTCTTTTTTCAGTAATTTTATTTCTTATTATTATTT
TGAAACATTATTTCTTCTTTAGGATCAATAATTTCTACATTTTCAGTGATTTTATTTATAATCGTTATTT
TGAAATATTGTATCATCTATTGGATCAATAATTTCTCTATTCTCAGTAATTCTATTTATTATTATTATTT
TGAAATGTAGTATCTTCTATTGGATCAATAATTTCTCTTTTTTCAGTGATTTTGI TTATCATTATTATTT
TGGAATATTATTTCTTCTATAGCGATCAATAATTTCTCTTTTTTCAGTGATTTTCTTTATTATTATTATTT
TGAAACATTATATCTTCTGTCGCGATCAATAATTTCTCTTTTTTCAGT TATTTTATTTATTACTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCCATTGGT TCAATAATTTCTTTATTTTCTGTAATTATATTTATTATTATTATTT
TGGAATATTATTTCTTCCATTGGT TCAATAATTTCCTTATTTTCTGTAATTATATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGTGTCTTCTATTGGATCAATAATTTCATTATTTTCAGTAATTTTATTTGITATTATCATTT
TGAAACATCATCTCCTCTATTGGATCAATAATCTCTCTATTTTCAGTAATTTTGT TTATAATTATTATTT
TGAAATATTATCTCCTCTATTGGATCAATAATTTCCTTATTCTCAGTAATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGTATCTTCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATCTTGT TTATTATTATTATTT
TGAAACATTGTATCTTCTATTGGATCAATAATTTCATTATTTTCAGTAATCTTATTTATCATTATTATTT
TGAAATATTGT TTCCTCTATTGCGATCAATAATTTCTTTATTCTCAGTAATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGT TTCTTCTATTGCGATCAATAATTTCTTTATTCTCAGTAATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAATATTGTATCCTCTATTGGATCAATGATTTCTTTATTCTCAGTCATTTTATTTATTATTATTATTT
TGAAACATTGTGTCATCTATTGGATCAATAATTTCTTTATTCTCAGTAATTCTATTTATCATTATTATTT
TGAAACATCATTTCATCTCTTGGT TCAATAATTTCTCTATTCTCAGTAATTTTATTTATCATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCAATTGGATCCATAATTTCTTTATTCTCAGT TATTTTATTTATAATTATTATCT
TGAAACATCATCTCATCTATTGCCTCAATAATTTCACTATTTTCAGTAATTCTATTTATAATTATTATCT
TGAAATATTATCTCTTCTCTTGGATCAATAATTTCTTTATTTTCAATAATCCTATTTATAATCATTATCT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGCGATCAATAATTTCCCTATTTTCAGTAATTTTATTTATACTAATTGITT
TGAAATATTGTGTCATCTATTGGGTCAATAATCTCTTTATTTTCAGTAATTTTATTTATTGTAATTATTT
TGAAATATCATATCATCTATTGCGATCAATAATCTCTTTATTTTCAGTAATTTTATTTATTGTAATTATTT
TGAAATATCATTTCTTCTATTGGATCAATAATTTCCCTTTTTTCAGITATTTTATTTATTATCATTGTAT
TGAAATATTGTTTCTTCTATTGGATCAATAATTTCCCTCTTTTCAGI TATCTTATTTATTATCATTGTAT
TGAAATATCATTTCTTCTATCGGGTCAATAATTTCCCTCTTTTCAGT TATTTTATTTGT TATCATTGTAT
TGAAACATTATTTCTTCTATTGCGATCTATAATTTCTCTCTTTTCAGT TATTTTATTTATTATTATTGTAT
TGAAATATTATTTCTTCTATTGCGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAGITCTATTTGTCGTAATTATTT
TGAAATATTGT TTCCTCAATTGCGATCAATAATTTCATTATTTTCAATAATTTTAATTTTCATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCAATTGCGATCAATAATTTCTTTATTTTCAGTAATTTTAATTTTTATTATTATTT
TGAAATATTATTTCTTCAATTGGATCAATAATTTCTCTATTTTCAGITATTTTGT TTATTACCATTATTT
TGAAATATCATTTCATCTATTGGATCTATAATTTCTCTTTTTTCAATAATTTTCTTTATTATTATTATGT
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GAGAAGCTTTAACTTCTAAACGTGTAATTATTTATAATTCTAATATTCACATAATTGAATGAATACAAAA
GAGAAGCTTTAACTTCAAAACGAGTAGT CATTTTCAACTCAACTACT CACATGATCGAATGAATACAAAA
GAGAATCTCTACTTTCTAAGCGT TTAATAATTTTTAATACAACT TTTAATATAGT TGAGTGAATTCAAAA
GAGAATCTCTACTTTCTAAGCGT TTAATAATTTTTAATACAACTTTTAATATAGT TGAGT GAATTCAAAA
GAGAATCTATACTTTCTAAGCGT TTAATAATTTTTAATACAACTTTTAATATAGT TGAGT GAATTCAAAA
GAGAATCTTTATTATCTAAACGT CTCATAATTTTTAATAGAACTTTTACTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTATTATCTAAACGTCTCATAATTTTTAATAGAACTTTTACTATAATTGAATGAATTCAAAA
GGGAATCTTTATTAGCAAAACGTATAATAATTTTTAATACAACTTTTACTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTATTATCTAAACGGCTAATAATTTTTAATACAACTTTCACTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCTTAGTATCTAAACGT TTTATACTCTTTAATACAACCTTTACTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCTTAGTATCTAAACGT TTTATACTCTTTAATACAACCT TTACTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCTTAGTATCTAAACGT TTTATACTCTTTAATACAACCT TTACTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTTTATTATCTAAGCGT TTTATAATTTTTAATACAACTTTCACTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTATTATCTAAACGT TTTATAATTTTTAATACAACTTTCACTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCCTTATCTCTAAACGT TTATTAATCTTTAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCTTTTTAACTAAACGATTAATTATTTTTAATACTTCCTTTTTTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCACTAGTATCTAAACGATTAATTATTTTTAACACTCCCTTTTTCATAATTGAGT GAATCCAAAA
GAGAATCCTTTGTGTCTAAACGATTCTTAATTTTTAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCTTTGTGTCTAAACGATTCTTAATTTTTAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCATTTATAACAAAACGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAGT TCAAAA
GAGAATCTCTTATAACAAAACGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAGT TCAAAA
GAGAATCTCTTATAACAAAACGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTAATTTCCAAACGT TTCATAATCTTTAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCCTTGTCTCTAAACGGT TGTTAATCTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAAGCTTTAATTTCTAAACGT CTAATCATTTTTCATACAAATTTTTCTATAATTGAATGAATACAAAA
GAGAATCTCTTATTTCTAAACGT TTATTAATCTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTCTTGTAACAAAGCGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTCTTGTAACAAAGCGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTCTTGTAACAAAGCGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTCTTGTAACAAAGCGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCATTTATATCTAAACGATTATTAATTTTTAACACAAATTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCATTTATATCTAAACGATTATTAATTTTTAACACAAATTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCATTTATATCTAAACGT TTATTAATTTTTAACACAAATTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTTATATCCAAACGT TTATTAATCTTCAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTTATATCCAAACGT TTATTAATCTTCAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCCTTGTATCTAAACGATTATTAATTTTCAACACAACTTTTTCTATAATTGAGTGAATTCAAAA
GAGAATCCCTTGTATCTAAACGATTATTAATTTTCAACACAACTTTTTCTATAATTGAGTGAATTCAAAA

GAGAATCCCTTGTATCTAAACGATTATTAATTTTTAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTTTTGTATGTAAACGATTACTTATTTTTAATACTTCTTTTTTTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTTGTATGTAAACGATTACTTATTTTTAATACTTCTTTTTTTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTTGTATATAAACGATTACTTATTTTTAATACTTCTTTTTTTATAATTGAATGAATTCAAAA

GGGAATCGTTATTACTAAAGCGT CTACTAATTTTTAATACAACT TTTACCATACTCGAATGAGT CCAAAA
GAGAATCTCTTATCTCTAAACGT TTATTAATCTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTTTAGTGTCAAAACGATTAATTATTTTTAATACCCCCTTTTTTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTTTTATATGTAAACGT TTACTTATTTTTAATACACCTTTTTTTATAATTGAATGAATCCAAAA
GGGAATCCTTTATAGCCAAACGGCTAATTATTTTTAGTACTTCCTTTTTCATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCTTAATATCTAAACGATTAATTATTTTTAATACAAATTTTTCTATAGT TGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCTTAATGT CTAAACGATTAATTATTTTTAATACAAATTTTTCTATAGT TGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTTATATCTAAACGATTATTAATTTTTAATACAACTTACTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTCTTATATCTAAACGATTATTAATCTTTAACACAACTTTCTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCTTAATTTCTAAACGT TTAATAATCTTTAATACAACT TTCGCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCTTAATAACAAAACGT TTAATAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTCTTGTAACCAAACGT TTTATAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCCTGATTTCCAAACGT TTAATAATCTTTAACACAACCTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCCTAGTTTCCAAACGT TTAATAATCTTTAATACAACCTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCTTAATTTCAAAACGT TTAATAATCTTTAATACAACTTTCTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTCTTGTAACAAAGCGT TTATTAATTTTTAACACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCCCTTATCTCTAAACGT TTACTAATTTTTAATACAACTTTTTCTATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCTTTCACAGCAAAACGTATATTAATTTTTAACACAAACT TTGCAATAATTGAATGAATCCAAAA
GAGAATCCTTTATATGTAAACGTCTATTGATTTTCAATACAACATTCGCTATAATTGAGT GAATCCAAAA
GAGAATCTTTAATTGT TAAACGTATCTTAATATTTAACACTAATTTTTCTATAATTGAATGAGCACAAAA
GAGAATCATTAATTTCTAAACGATTAATTGTTTTCAATATAAATTTTTCTATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCATTAACTTCGAAACGATTTGT TATCTTCAGTACAAATTTTTCTATAATTGAGTGATCTCAAAA
GAGAATCATTAGCTTCGAAACGATTAGT TATCTTCACTACGAATTTTTCTATAATTGAGT GAGCCCAAAA
GAGAATCTTTACTCTCTAAACGACTCCTAATTTTCAATAGAACCT TTTCAATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTACTCTCTAAACGGCTCCTAATTTTTAATAGAACCT TTTCAATAATTGAATGAATTCAAAA
GAGAATCTTTACTCTCTAAACGGCTCCTAATTTTCAATACAACCT TTTCAATAATTGAATGAAT CCAAAA
GAGAATCTTTTGITTCTAAACGACTCCTAATTTTCAATAGAACATTCTCAATAATCGAATGAATTCAAAA
GAGAATCATTAGT TTCTAAACGATCTATTATTTTCAGTACAAATTTTTCTATAGT TGAATGAGT CCAAAA
GAGAAGCCTTAGT TTCCAAACGCT TAATTATTTTTAATACAAACTATTCTATAATTGAATGAATACAGAA
GAGAAGCTTTAGTI TTCTAAGCGT CTAATTATTTTTAATACAAACT TTTTTATAATTGAATGAATACAAAA
GAGAAGCTCTTATCTCTAAACGATTAATTATTTTTAATACAAATTTTTCTATAATTGAATGAGCTCAAAA
GAGAATCATTTATTTCCAAACGATTAATTTTATTTACAACGAATTTTTTTATAATTGAATGAGT CCAAAA
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TTCCCCTCCAT TAGAACACAGATACTCTGAAATCCCATCAATTTTAATTAAA- - - - TACTATTGTGTCAG
TTTCCCACCTATAGAACATAGT TATTCAGAAATTCCTTCTATCTTAATTAAATAAATACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCTATAGAACATAGT TATTCTGAAATCCCCACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCTATAGAACATAGT TATTCTGAAATCCCCACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCTATAGAACATAGT TATTCTGAAATCCCCACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCTCCTATAGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCTCCTATAGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATAGAACATAGT TATTCTGAAATCCCCACAATTTCAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCCATAGAACATAGT TACTCTGAAAT TCCCACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCCCCCATAGAACATAGT TACTCTGAAATTCCCACAATTTTAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCCCCCATAGAACATAGT TACTCTGAAATTCCCACAATTTTAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCCCCCATAGAACATAGT TACTCTGAAATTCCCACAATTTTAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCACCCATAGAACATAGT TATTCTGAAATTCCCACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCCCCTATAGAACATAGT TATTCTGAAAT TCCCACAATTTCAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCCCCGATTGAACACAGATACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATAGAACATAGT TATTCTGAGATTCCTGCAATTTTAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCTCCCATAGAACATAGT TATTCTGAAATTCCTGCTATCTTAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATCGAACACAGATACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATCGAACACAGATACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCGATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTACAGAACACAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCGATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAAT TCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAAT TCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCGATTGAACACAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCGATTGAACACAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCGATTGAACACAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCAGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCAGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCAATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCAATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCACCTGTTGAACACAGT TACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCACCTGTTGAACACAGT TACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCACCTGTTGAACACAGT TACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCCCCATTAGAACATAGT TACTCAGAAATTCCCATAATTTTAATTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCGATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCCGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCTCCTGCTGAACATAGCTACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCCCCAATAGAACATAGT TACTCTGAAATCCCTACGATTTTAGI TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCCATAGAACATAGT TACTCTGAGATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTACCCTCCTATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTATCCTCCTATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCAATTGAACATAGATACTCTGAGATTCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCCCCAGT TGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCCACTGAACATAGCTACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCTCCGATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCTCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCTCCAATTGAACATAGATACTCTGAAAT TCCCGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTCCCCCCAATTGAACATAGATACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCCCCAATTGAACACAGATACTCTGAAATCCCTGCAATTTTAGT TAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATCGAACATAGT TATTCTGAAATCCCCTCAATTTTAAGTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
CTTTCCTCCCACAGAACATAGT TATTCTGAGATCCCTTCAATCTTGAGTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTCTCCTCCCTCTGAACATAGT TATTCTGAAATCCCTTCAATTTTAACTAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTGTTGAACATAGATACTCTGAAATTCCGACCATTTTAGT TAAATA- - - GCTAATGTGTCAG
TTTTCCCCCTATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTACAATTTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTCCCCTCCTATTGAGCATAGT TACTCTGAGATTCCTGCAGT TTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTCCCCTCCTATTGAGCATAGT TACTCTGAGATCCCTGCAGT TTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTCTCCTCCTATTGAACATAGT TACTCTGAAATCCCTGCAGT TTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTCTCCCCCCATTGAACATAGT TACTCTGAGATCCCTGCAGT TTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATTGAACACAGT TACTCTGAGATTCCTGCAATCTTAATTAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCTCCTATAGAACATAGT TACTCTGAAAT TCCCGCAATTTTAGATAAGTA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTCCCACCAATTGAACATAGCTACTCTGAAATTCCCACAATTTTAGT TAAATA- - - ACTAATGTGTCAG
TTTTCCCCCTATTGAACATAGT TACTCTGAAATTCCTGCAATTTTAGT TAAATA- - - ACTATTGTGTCAG
TTTTCCTCCCATAGAACATAGATACTCAGAAATTCCAACAATTCTAATCAGGTA- - - ACTAATGTGTCAG
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AGT- - - AATGTATTAAATTTAAGATTTGAAAATGAA. - T- - AAT- AA- - GTTCCTTTAGTAATTGACTGA
ATC- TAAATGTATTAAATTTAAGATTTAAATATGAA- - T- - TAG- TT- - ATTCCTTTAGTAATTGACTGA
ACT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA. - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATTGACTGA
ACT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATTGACTGA
ACT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATTGATTGA
ATT- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAGCTATGAG - T- TCCT- TT- - ATTCCTTTAGTAATTGACTGA
ATT- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAGCTATGAG - T- TOCT- TT- - ATTCCTTTAGTAATTGACTGA
ATT- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAATATGAA.- - T- - TTT- TT- - ATTCCTTTAGTAATTGACTGA
ATT- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAACCCCTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATTGACTGA
ATC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAATATGAA: - - - - AAT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
ATC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAATATGAA: - - - - AAT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
ATC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA: - - - - AAT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
ATC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTGAGTATGAA: - AG- TTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATTGACTGA
ATC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTGAGTATGAA: - AG- TTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATTGACTGA
AGT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA. - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A- TTTT- AT- - ATTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAC- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACCATGAA- - A- TTTT- ATTACTTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTACCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTACCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAACTTAAGATTTAGCTATGAA: - - GTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAACTTAAGATTTAGATATGAA: - - GTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAACTTAAGATTTAGCTATGAA: - - GTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA. - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
ACC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA. - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA. - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA. - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGGTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGGTATGAA: - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA: - - - AATT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA: - - - AATT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTATCTATGAA: - GTTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA

*kkk Kk kkKk kKKK KKK Kh kKK

AAT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A---TT-- - - - TTTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A---TT--- - - TTTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A---TT--- - - TTTCCTTTAGTAATAGATTGA

ACC- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA- - - - AACC- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- G- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA- - A- TTTT- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAATC- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A- TTTT- AT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A- TTTT- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - A- TTTT- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- G- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGATATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAGT TATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAGI TATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- G- AATGTACTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA- - - - ATTTTTT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- C- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA- - A- TTTT- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- G- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- G- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGT- G- AATGTACTAAATTTAAGATTTAGCCATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAA- - - AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAA- CAAATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA- - G- TCTT- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAA- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAATATGAA- - - - ATAT- TA- - - CTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAGT TATGAA- - A- AATT- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAC- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAC- C- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACTATGAA- - ATTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAG T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA- - ATTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAG T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA- - ATTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AAG T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA- - ATTTTT- A- - - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGA- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAACCATGAA- - - - ATTA- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGATTGA
AGT- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAGTATGAA- - AAAGT T- TT- - ATTCCTTTAGTAATAGACTGA
AAG CAAATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA- - - - ACCT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
AGC- T- AATGTATTAAATTTAAAATTTAAATATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
ACC- T- AATGTATTAAATTTAAGATTTAAATATGAA- - - - ATTT- TA- - - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
ATT- G- AATGTATTAAATTTAAGATTTAATTATGAA- - - - AACA- CTA- - TTCCTTTAGTAATAGACTGA
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ATAAAAGTATCTCTTTATGATAATGCCTCCCCTATTATAGAACAACTAATTTTATTTCATGATTATAGAA
CTAAAATTTTCTCTATATGATAATGCTTCACCGATTATAGAACAACTTATTTTATTTCATGATTATAGAA
ATAAAAATTTCATTGTATGACAAT GCATCACCAATTATAGAACAATTAACCCTATTCCATGATTACAGAA
ATAAAAATTTCATTGTATGACAAT GCATCACCAATTATAGAACAAT TAACCCTATTCCATGATTACAGAA
ATAAAAATTTCATTGTATGACAAT GCATCACCAATTATAGAACAAT TAACCCTATTCCATGATTACAGAA
ATAAAAATTTCATTATATGATAATGCATCTCCAATTATAGAACAAT TAATCATATTTCATGACTATAGTA
ATAAAAATTTCATTATATGATAATGCATCTCCAATTATAGAACAATTAATCATATTTCATGACTATAGTA
ATAAAAATTTCATTATACGATAATGCATCTCCAATTATAGAACAACTAATTTTATTTCATGATTATAGAA
ATAAAAATTTCATTATATGATAATGCATCCCCAATTATAGAACAGT TAATTCTGT TCCATGATTATAGAA
CTAAAAATTTCATTATATGATAATGCCTCTCCAATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGACTACAGAA
CTAAAAATTTCATTATATGATAATGCCTCTCCAATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGACTACAGAA
CTAAAAATTTCTTTATATGATAATGCCTCTCCAATTATAGAACAATTAATTTTATTCCATGACTACAGAA
ATAAAAATTTCATTATATGATAATGCTTCCCCAATTATAGAGCAATTAACTCTATTTCATGATTATAGCA
ATAAAAATTTCATTGTATGATAATGCTTCCCCAATTATAGAACAATTAACTCTATTCCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACT TTATTCCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCATTTCTTGATAATGCTTCTCCAATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGATAATGCT TCACCAATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCGCTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACTTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCGCTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACTTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTCCACGATTACAGCA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAAT TAACATTATTCCACGATTACAGCA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCCTCCCCCATTATAGAACAATTAACCCTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCTCTTTTTGATAATGCT TCTCCAATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCCTCCCCCATTATAGAACAATTAACCCTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTACAGCA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTACAGCA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTACAGCA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTACAGCA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCTCCCATTATAGAACAACTAACCTTATTTCACGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCTCCCATTATAGAACAACTAACCTTATTTCACGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCTCCCATTATAGAACAACTAACCTTATTTCACGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTCCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTCCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGATAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTCCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGATAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTCCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACTTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCATTTTTTGACCATGCTTCCCCTACTATAGAACAACTAATTTTATTTCACGACTATAGCA
ATAAAAATTTCATTTTTTGACCATGCT TCCCCTACTATAGAACAACTAATTTTATTTCACGACTATAGCA
ATAAAAATTTCATTTTTTGACCATGCT TCCCCTACTATAGAACAACTAATTTTATTTCACGACTATAGCA
CTAAAACTTTCACTTTACGATAATGCTTCCCCGAT TATAGAACAACTCATTTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCCTCCCCCATTATAGAACAATTAACTCTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCATTATTTGATAATGCCTCTTCAATCATAGAACAACTAACTTTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGATACTGCTTCTCCAATTATAGAACAATTAACTTTGTTTCATGACTATAGTA
ATAAAAATTTCATTTTTTGATAATGCT TCACCAATTATGGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTCTGACAATGCATCACCTATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACAGAA
ATAAAAATTTCACTTTCTGACAATGCATCACCTATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACAGAA
ATAAAAATTTCGCTTTTTGACAATGCTTCTCCTATTATAGAACAATTAACCTTATTTCATGACTATAGAA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTTCATGACTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCCTCACCTATTATAGAACAATTAACATTATTTCATAATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCTTCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCACGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACCTTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAATGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACATTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCACTTTTTGACAACGCT TCCCCCATTATAGAACAATTAACTTTATTTCATGATTACAGTA
ATAAAAATTTCTCTTTACGACAAT GCATCCCCAATTATAGAACAACTAATTCTATTTCATGATTACAGCA
TTAAAAATTTCGCTTTATGATAATGCCTCTCCAATTATAGAACAATTAATTCTATTTCATGATTATAGAA
ATAAAAATTTCTCTTTACGACAGT GCCTCTCCAATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACAGCA
ATAAAAATTTCTCTCTTTGATAATGCT TCCCCAATTATAGAACAACTAACT TTATTTCATAATTATACTA
ATAAAAATTTCTCTATTTGATAATGCCTCCCCAATTATAGAACAATTAACT TTATTTCACGATTATACTA
ATAAAAATTTCTTTATTTGATAATGCCTCTCCAATTATAGAACAATTAACTTTATTTCATGATTATACTA
ATAAAAATTTCACTCTCTGACAATGCTTCACCAATTATAGAACAATTAATTCTGT TTCACGACTACAGTA
ATAAAGATTTCACTCTCTGACAATGCT TCCCCAATTATAGAACAATTAATTCTGT TTCACGACTACAGTA
ATAAAAATTTCACTCTCTGACAACGCT TCTCCAATTATAGAACAATTAATTCTGT TTCATGACTACAGTA
ATAAAAATTTCACTCTCTGACAATGCTTCCCCAATTATAGAACAATTAATTCTGT TTCATGATTATAGTA
ATAAAAATTTCACTTTCTGATAACGCT TCTCCTATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGATTACACTA
ATAAAAATCTCTTTTTTTGATAATGCT TCTCCGATTATAGAACAATTAATTTTATTTCACGATTATGGAA
ATAAAAATTTCTCTTTATGATAATGCTTCTCCAATTATAGAACAGCTAATTTTATTTCATGATTATACCA
AAAAAAATTTCACTTTTTGATAATGCTTCACCTATTATAGAACAATTAATTTTATTTCATGACTACAGTA
CTAAAAATTTCTCTTTTTGATAATGCTTCTCCCATTATAGAACAGCTAATTTTATTTCATAATTACAGTA
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TATTAATTATTACAACAATTTTATCAGTAGT TTCTTTTTTTATATTTAAAATAATATTTAATAAATTTCT
TACTGATTATTTCTACAACTCTCTCAGTAGTGTCATTTTTTATATTTAAAATAATAATTAATAAATTTTT
TATTAATTATCTCAAGCATTCTCTCTATTGT TTCATTCTTTATAATAAAAATAATTATAAGAACCTTTAC
TATTAATTATCTCAAGCATTCTCTCTATTGT TTCATTCTTTATAATAAAAATAATTATAAGAACCTTTAC
TATTAATTATCTCAAGCATTCTCTCTATTGT TTCGT TCTTTATAGTAAAAATAATTATAAGAACCTTTAC
TATTAATTATTTCAAGCATTCTTTCTATTGTATCTTTTTTTATAATAAAAATAATTATAAGAAAATTCAC
TATTAATTATTTCAAGCATTCTTTCTATTGTATCTTTTTTTATAATAAAAATAATTATAAGAAAATTCAC
TATTAATTATTACAAGTATTCTCTCTATTGTATCTTTTTTTATAATAAAAATAATTACAAGAAAATTCAC
TATTAATTATTTCAAGCATTCTTTCTATTGTCTCTTTTTTTATAATAAAAATAATCACAAGAAAATTCAC
TATTAATTATTTCAAGTATTCTCTCTATTGTCTCCTTTTTCATATTAAAAATAATTACAATAAAATTTAC
TATTAATTATTTCAAGTATTCTCTCTATTGTCTCCTTTTTCATATTAAAAATAATTACAATAAAATTTAC
TATTAATTATTTCAAGTATTCTCTCCATTGTATCCTTTTTCATATTAAAAATAATTACAATAAAATTTAC
TACTTATTATTTCAAGTATTCTTTCTATTGTATCTTTTTTTATAGTAAAAATAATTATAAATAAATTTAC
TACTTATTATTTCAAGTATTCTTTCTATTGTATCTTTTTTTATAGTAAAAATAATTATAAATAAATTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTTATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAAATACAC
TATTGATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCTTCATAATTAAAATAATTTTAAATAAATTTAC
TAATAATTATTTTCAGTATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATCAAAATAATTTTAAATAAATTTAC
TACTCATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAGT TAAAATAATTTTAAACAACTATAC
TACTCATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAGT TAAAATAATTTTAAACAATTATAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAATCTTAAACAACTTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATCATAATTAAAATAATCTTAAACAACTTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATCATAATTAAAATAATCTTAAACAACTTTAC
TACTAATTATTTCTAGAATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAGCTACAT
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAACTTTAAACAACTACAC
TATTAATTATTTCAAGAATTTTATCTATTGTATCTTTTACTATAATAAAAATAATTTTAAACAAATTTAC
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAACTACAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTCTCTTTCATCATAATTAAAATAATTTCAAACAAATTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTCTCTTTCATCATAATTAAAATAATTTCAAACAAATTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATCATAATTAAAATAATTTCAAACAATTTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATCATAATTAAAATAATTTCAAACAATTTTAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAATTTTAAACAACTACAT
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAATTTTAAACAACTACAT
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAATTTTAAACAACTACAT
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAACCCTAAATAACTACAT
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAACCCTAAATAACTACAT
TATTAATCATTTCCAGTATTTTATCTATTGTATCTTTTATTATAATTAAGATAATTATAAACAACTACAC
TATTAATCATTTCCAGTATTTTATCTATTGTGTCTTTTATTATAATTAAGATAATTATAAACAACTACAC
TACTCATTATTTCTAGAATCTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAATTTTAAACAGT TACAC
TATTAATTATTTTTAGCATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATCAAAATAATTTTAAATAAATTTAC
TATTAATTATTTTTAGCATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATCAAAATAATTTTAAATAAACTTAC
TATTAATTATTTTTAGCATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATCAAAATAATTTTAAATAAATTTAC
TACTTATTATTTTTACCATTCTCTCTATTGTAACTTTTTTTATAATAAAAATAATAACAAACAAATTTAC
TATTGATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAATTACAC
TACTAATCATTTCTAGAATTATATCTATTGTATCTTTCTTTATAATTAAAATAATTTTTAATAAATTTAC
TATTAATTATTTCTAATATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATCAAAATAATTTTGAACAAATTCAT
TACTTATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATCAAAATAATTTTAAATAAATTTAC
TATTAATTATCTCCAGAATTTTATCCATTGTATCTTTTTTTATAATTAAAATAATCCAAAACAAATTTAT
TACTAATTATCTCCAGAATTTTATCTATTGTATCTTTTTTTATAATTAAAATAATCCAAAACAAATTTAT
TACTCATTATTACTAGAATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAACTAAAATAGCTTTAAACAATTTCAC
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTTATTATAATTAAAATAATTTTAAACAACTACAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAACTACAC
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATCATAATTAAAATAATCTTAAACAACTTCAC
TACTAATTATCTCTAGTATTCTATCTATTGTATCTTTTATTATAATTAAAATAATTTTAAACAACTTCAC
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCCT TAAACAACTACAC
TATTAATTATTTCTAGTATTTTATCCATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAACTACAC
TACTAATTATTTCAAGTATTTTATCCATCGTATCTTTCATTATAATTAAAATAGCTTTAAACAATTACAT
TACTAATTATTTCTAGTATTTTATCTATTGTATCTTTCATCATAATTAAAATAATTTCAAACAAATTTAC
TACTAATTATTTCGAGTATTTTATCTATTGTATCTTTTATTATAATTAAAATAACTTTAAACAAATACAC
TACTTATTATTGI TACTATTTTATCAATTGT TTCTTTCTTTATAATTAAAATAATAATAAACAAATTTGT
TACTAATTATTGTCAGTATCTTATCAATTGTCTCTTTTTTTATAATTAAAATAATAATAAATAAATTTAT
TATTAATTATTATAAGAATTCTTTCCATTGTATCCTTTTTTATAATTAAAATAATAAGAAATAAGT TTCT
TGTTAATTATTTGTACAATTTTATCTGTCGT TTCTTTCATCATAATAAAAATAATTCATAATAATTTTCT
TACTAATTATTTGCAGAATTCTTTCTGTTGTATCTTTTATTATAGTAAAAATAATTTTTAACAACTTCCT
TACTAATTATTTGCAGAATCCTTTCTGTTGTCTCTTTCATTATAGTAAAAATAATTTTTAACAACTTCCT
TATTAATTATTACAAGAATTCTTTCTATTGT TTCTTTTTTCATAATTAAAATAATGTTTAACACCTTTAT
TATTAATCATTACCAGAATTCTTTCTATTGTTTCTTTTTTCATAGT TAAAATAATGTTTAGCACTTTTAT
TATTAATTATTACCAGAATTCTTTCTATTGT TTCTTTTTTCATAATTAAAATAATGT TTAGTACCTTTAT
TACTAATTATTTCAAGAATTCTTTCTATCGTCTCTTTTTTCATAATTAAAATAATCTTAAACACCTTTAT
TATTAATTATTTGCACAATTTTATCCGTAGT TTTCTTCATTATAATAAAAATAATTTATAATAATCTTAT
TATTAATTATTTCAAGAATTTTATCTATTGTATCTTTTACTATACTAAAAATAATTTTAAACAAATTTAC
TAGTAGTTATTTCAAGAATTTTATCTATTGTATCTTTTACTATATTAAAAATAATCTTAAACAAATTTAC
TACTTATTATTTCTAGAATTTTATCTATTGTATCTTTCATTATAATTAAAATAATTTTAAATAAATTTAC
TATTAATCATTGI TAGAGTAATATCTATCATTTCATTTTTTATAATTAAAATAATGATAAATAAATTTAT
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CTCAAGAAGAATTCTCGAAAATCAAGTAATTGAAGTAATTTGAACTATAATCCCAACTCTAATTTTAAGA
ATCAAGAAGAATCT TGGAAAACCAAT TAATTGAAGTAATTTGAACCCTCATTCCTACTATTATCTTAAGA
TAGAAGTAAACTTCTTGAAAACCAATTAATTGAACT TGTATGAACATTAATTCCCACAATTATTTTAAGA
TAGAAGTAAACTTCTTGAAAACCAATTAATTGAACT TGTATGAACATTAATTCCCACAATTATTTTAAGA
CAGAAGTAAACTTCTTGAAAACCAATTAATTGAACT TGTATGAACCTTAATTCCCACAGT TATTTTAAGA
TAGAATAAAAATTCTAGAAAACCAATTAATTGAACT TGTATGAACT TTAATTCCTACAATTATTTTAAGA
TAGAATAAAAATTCTAGAAAACCAATTAATTGAACT TGTATGAACTTTAATTCCTACAATTATTTTAAGA
TAGAATGAAAATTCTTGAAAATCAATTACT TGAACT TGTATGAACTTTAATTCCTACAGT TATTTTAAGA
TAGAATAAAAATTCTTGAAAATCAGT TAATTGAACT TGTATGAACT TTAATTCCTACAATTATTTTAAGT
AAGAAGAAAAATTCT TGAAAATCAATTAATTGAAGT TGTATGAACCCTAATTCCCACATTTATCTTAAGA
AAGAAGAAAAATTCTTGAAAATCAATTAATTGAAAT TGTATGAACCCTAATTCCCACATTTATCTTAAGA
AAGAAGAAAAATTCTTGAAAATCAATTAATTGAAAT TGTGTGAACCTTAATTCCCACATTTATCTTAAGA
CAGAAGAAAAATTCTTGAAAATCAACTTATTGAACTTGTATGAACACTAATTCCTACAATTATTTTAAGA
CAGAAGAAAAATTCTCGAAAATCAACTTATTGAACT TGTATGAACACTAATTCCAACAATTATTTTAAGA
TAGCACAAAAAT CCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTGTGAACT TTAATTCCCACAATTATTCTAAGA
TAGAAGAAAAATTCTTGAAAATCAAATAAT TGAACT TACATGAACACT TATTCCAACAGT TATTCTTAGT
TAGAAATAACATTCTTGAGAATCAAATAAT TGAACT CATATGAACACT TATTCCAACCATTATTCTTAGT
TAGCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTGTGAACCTTAATTCCCACAATTATTCTTAGA
TAGCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTGTGAACT TTAATTCCCACAATTATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTGTGAACCCTAATCCCCACAATTGT TCTGAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACCCTAATCCCCACAATTGTTCTGAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACCCTAANCCCCACAATTGTTCTGAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTAGTATGAACATTGATCCCAACAATCATTCTTAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACT TTAATTCCCACAATTATTCTTAGA
CAGAACAAAAATTCTTGAAAAT CAAATAAT TGAACT TGCATGAACCCTTATTCCTACTATTATTCTCAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACT TTAATTCCCACAATTATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGTAGAACT TGTATGAACCTTAATCCCCACGATTGT TCTGAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGTAGAACT TGTATGAACCTTAATCCCCACGATTGTTCTGAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT AGAACT TGTATGAACCT TAATCCCCACGATTGTTCTGAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT AGAACT TGTATGAACCT TAATCCCCACAATTGTTCTGAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTGTGAACT TTAATCCCAACAATTATTCTTAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTGTGAACT TTAATCCCAACAATTATTCTTAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTGTGAACT TTAATCCCAACAATTATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTAGT TTGAACT CTAATCCCCACAATCATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTAGT TTGAACTCTAATCCCCACAATCATTCTTAGA
TAGCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTGTGAACT TTAATCCCCACAATTATTCTTAGA
TAGCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTATGAACT TTAATCCCCACAATTATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACCTTAATTCCCACAATTATTCTAAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAACAAT TGAACT TGTATGAACCTTTATCCCAACTATTATTCTTAGT
TAGAACAAAAAT CCTTGAAAATCAAACAATTGAACT TGTATGAACCTTTATCCCAACTATTATTCTTAGT
TAGAACAAAAAT CCTTGAAAATCAAACAATTGAACT TGTATGAACCTTTATCCCAACTATTATTCTTAGT
TAGAAGAAAAATTCTTGAAAATCAAATTATTGAACTTATTTGAACCTTTATTCCTACTATTATTCTTTCA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACT TTAATTCCCACAATTATTCTTAGA
TAGAAACAAAATTCTTGAAAATCAAATAAT TGAAATCGTATGAACCTTAATTCCAACTATTGT TCTTAGT
TAGAAGAAAAATTCTTGAAAATCAAACAATTGAACT TTTATGAACATTAATTCCAACCGT TATTCTTAGT
AAGAAGAAAAATTCT TGAAAATCAAGT AATTGAACT TACATGAACGCT TATTCCAACAGT TATACTTAGT
TAGAAAAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAATTAGTATGAACCTTAATTCCTACTATTATTCTTAGA
TAGAAAAAAAATTCTTGAAAATCAAATAAT TGAATTAGT GTGAACCTTAATTCCTACTATTATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTCGT TTGAACT TTAATCCCTACTATTATCCTTAGA
TACCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACT TTAATCCCAACAGT TATCTTGAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTAGTATGAACT TTAATTCCCACAATCATTCTTAGA
TAGCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTATGAACT TTAATCCCCACAATCATTTTGAGA
TAGCACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACCT TAATCCCCACAGT TACTCTAAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAATTAGTGTGAACCT TAATCCCTACAATCATTCTTAGA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACT AGT GTGAACCCT CATCCCCACAGT CATTCTTAGA
TAGAACAAAAAT CCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTAGTATGAACCCTAATCCCTACAATCATTCTTAGA
TAGTACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGTAGAACT TGTATGAACCTTAATCCCCACGATTGTTCTGAGA
TAGCACAAAAAT CCTTGAAAACCAAATAGT TGAACT TGTATGAACT TTAGTTCCCACAATTATTCTTAGA
TTCAAGAAAAAT CCTTGAAAACCAAATAATTGAACTAGTATGGACTTTAATTCCTACTATTATTTTAAGA
TTCAAGAAAAAT CCTTGAAAATCAAATAATTGAACTAGTATGAACT TTGATCCCTACAATCATCCTTAGA
TTCAAGAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAATTAATTTGAACATTAATCCCCACAATTATTCTTAGA
TAGAACTAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAATTAGTATGAACTATAATTCCCACAATTATTCTAACA
TAGAACTAAAATTCTTGAAAATCAATTAGT TGAACTCATTTGAACTCTCATTCCTACAATTATTCTTACA
TAGAACTAAAATTCTTGAAAATCAATTAGT TGAACTCATCTGAACTCTCATTCCTACAATTATTCTTACA
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT TGAACTCGTATGAACCCTTATTCCTACAATTATTCTTAGC
TAGAACAAAAATTATTGAAAATCAAATAGT TGAACT TGTATGAACCCTAATTCCTACAATCATTCTTAGC
TAGAACAAAAATTATTGAAAAT CAAATAAT TGAACT CGTATGAACCCTCATTCCTACAATCATTCTTAGC
TAGAACAAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TGTATGAACACTAATTCCTACAGT TATTCTTAGA
TAGAACTAAAATTCTTGAAAATCAAATAGT AGAACT TGTATGGACTCTAATTCCTACAATTATTCTCACA
TAGAACTAAAATTCTTGAAAATCAAATAATTGAACT TATATGAACTCTCATTCCTACAATTATTCTTAGA
TAGAACAAAAATTATTGAAAATCAAATAATTGAATTGATATGAACTCTTATTCCTACAATTATTCTTAGA
TAGAAAAAAAAT TCTAGAAAACCAAATAATTGAACT TATTTGAACT TTAATCCCTACAATTATTCTTAGA
TAGAACAAAAATTTTAGAAAATCAAATAATTGAAATTATTTGAACTCTAGT TCCCACACTTATTCTAAGA
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ATTATTGCCCTTCCGTCTCTTCATTTGCTATACT TAATAGATGAACTACTAAATCCTTTATTAACAATTA
ATTATTGCACTGCCTTCCCTGCACTTACTCTATTTGATAGATGAGCTGCTCAATCCCATTTTAACTGTAA
TTTATTGCTCTCCCATCCCTTCATCTTCTTTATTTAATAGATGAATTAAACAATCCCCTATTAACAATCA
TTTATTGCTCTCCCATCCCTTCATCTTCTTTATTTAATAGATGAAT TAAACAATCCCCTATTAACAATCA
TTTATTGCTCTCCCATCCCTTCATCTTCTTTATTTAATAGATGAGT TAAACAATCCCCTATTAACAATCA
TTTATTGCTCTCCCCTCTCTTCATCTTCTTTATTTAATAGATGAAT TAAATAATCCGT TATTAACAAGTA
TTTATTGOWCWCCCCACACTWCAACTACTTTATTTAATAGATGAATTAAATAAACCGT TATTAACAATTA
TTTATTGCACTTCCTTCCCTTCAACTTCTTTACTTAATAGATGAACTAAATAAWCCGCTACTAACAATTA
TTTATTGCCCTCCCTTCTCTTCACCTCCTTTACTTGATAGATGAATTAAATAATCCACTATTAACAATTA
TTTATTGCACTGCCTTCWCT TCAACTWCTGTACCTAATAGAT GAACTAAATAACCCATTATTAACAATTA
TTTATTGCACTGCCTTCTCTTCATCTTCTGTACCTAATAGATGAACTAAATAACCCATTATTAACAATTA
TTTATTGCACTACCTTCTCTTCATCTTCTATACT TAATAGATGAACTAAATAACCCATTACTAACAATTA

TTTATTGCCCTACCCTCGCTTCATCTTCTCTATTTAATAGACGAGCTTACTAACCCACTATTAACAATTA
TTTATTGCTTTACCATCACTCCACCTTCTCTACCTTATAGATGAACTTAGTAATCCATTACTCACAATTA
TTTATTGCACTTCCCTCACTTCATATTCTTTACCTTATAGACGAATTAAATAATCCTCTTTTAACTATTA
TTTATTGCTTTGCCCTCACTCCACCTTCTTTACCTTATAGATGAACTTAGTAATCCATTACTCACAATTA

TTTATTGCATTACCGTCACTTCATCTTTTATATCTTATAGATGAAATTAATAATCCATTATTAACAATTA
TTTATTGCATTACCGTCACTTCATCTTTTATATCTTATAGATGAAATTAATAATCCATTATTAACAATTA
TTTATTGCATTACCGTCACTTCATCTTTTATATCTTATAGATGAAATTAATAATCCATTATTAACAATTA

TTTATTGCTTTACCATCACTCCATCTTTTATACCTTATAGATGAACTTACTAACCCACTATTAACAATTA
TTTATTGCTTTACCATCACTCCATCTTTTATACCTAATAGATGAACTTACTAACCCACTATNNACAATTA
TTTATTGCTTTACCTTCACTTCACCTTCTCTATCTTATAGACGAACTTACTAATCCATTGI TGACAATTA

TTTATTGCCCTTCCTTCCCTTCATATTCTTTATCTTATAGACGAAATAAATTACCCTCTTTTAACAATTA
TTTATTGCATTACCTTCACTTCATCTTCTCTACCTTATAGATGAACTTAGTAATCCATTACTCACAATTA
TTGATTGCTCTGCCTTCCTTACATCTTCTCTATCTTATAGATGAACTAAACAATCCTCTTTTAACAATTA
TTTATCGCACTTCCTTCACTTCATCTTCTTTATCTTATAGACGAATTAAATAATCCTCTTTTAACAATTA
TTTATTGCACACCCGTCACTTCATTTACTCTATCTTATAGATGAACTAAATAATCCACTTTTAACAATTA
TTTATTGCTCTTCCTTCCCTACATCTTTTATACTTAATAGATGAATTAAATAACCCTTTATTAACAATTA
TTTATTGCTCTTCCTTCCCTTCATCTTTTATACT TAATAGATGAAT TAAACAACCCTCTATTAACAATTA

TTCATTGCTTTACCCTCACTTCACCTTCTTTATCTCATAGATGAACTTAGTAATCCACTACTCACAATTA
TTCATTGCACTCCCCTCTCTTCATTTACTTTACTTAATAGATGAATTAAATAACCCGCTTTTAACTATTA
TTCATTGCACTCCCGTCCTTACATTTACTGTACTTAATAGATGAATTAAATAACCCTCTWSTAACAATTA
TTTATTGCCCTTCCCTCACTTCACCTGCTTTATATTATAGATGAACTAAATAACCCTCTTTTAACTGTAA

TTTATTGCTCTCCCATCACTTCATCTTCTCTATATTATAGATGAACTTAGACAACCTCTTCTAACAATTA
TTTATTGCCCTCCCATCACTTCATCTTCTCTACATTATAGATGAATTAGACAATCCTCTTTTAACAATTA
TTTATTGCTCTCCCCTCTCTACATCTCCTATACT TAATAGATGAACTTAGAAACCCTTTATTAACAATTA
TTTATTGCTCTTCCCTCTCTGCATCTTCTTTACT TAATAGATGAACTTAGAAATCCTTTATTAACAATTA

TTTATTGCTCTGCCTAGACT CCAWCTCCTGTACT TAATAGATGAACT TAGTAACCCTCTACTAACCATTA
TTTATTGCTCTTCCCTCCCTTCACCTTTTATACATTATAGATGAATTAAGTATTCCTCTATTAACAATTA
TTCATTGCTCTTCCTTCTCTTCATCTTTTATACCTAATAGAAGAATTACATAACCCTCTTTTAACAATTA
TTTATTGCTCTTCCCTCACTTCACCTTCTTTATCTAATAGACGAATTAAATAATCCTCTTTTAACAATTA
TTTATTGCTCTTCCCTCTCTTCACCTCCTTTATTTAATAGATGAAT TAAATAACCCATTATTAACAATTA
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AAATTTTAG
AAATTATAG
AAATTATCG
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AAATTATTG
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AAATTATTG

AAATTATTG
22722222772

AAATTATTG
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AAGTAATTG
AAGTAATCG
AAATTATTG

AAGTAATCG
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AAGTAATTG
AAGTAATTG
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AAGTAATTG
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AAATTATTG
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APPENDIX 4. List of 67 morphological characters and chararcter states.

Adult

1.

10.
11.
12.

13.

Forewing shape: (0) widest in the apical third with a broadly rounded apex; (1) widest in
the middle third with more acutely rounded apex; (2) margins more or less parallel, apex
broadly rounded or more acute.

Forewing costal break: (0) absent; (1) present.

Forewing pterostigma: (0) absent; (1) present.

Forewing vein pigmentation: (0) uniformly coloured; (1) with distinct light and dark
banding; (2) with dark patches at the terminal apices.

Termination of vein Rs at the forewing apex: (0) strongly curved towards the wing margin;
(1) not, or only weakly curved towards the wing margin.

Surface forewing spinules density: (0) sparse: less than 40 per 0.1 mm?*; (1) medium
density: 40-60 per 0.1 mm?; (2) dense: 60-100 per 0.1 mm?; (3) very dense: more than 100
per 0.1 mm’.

Shape of hindwing costal margin: (0) straight; (1) slightly concave; (2) markedly concave.
Genal cones position: (0) commencing dorsally from more or less the same level as the
vertex; (1) commencing ventrally relative to the vertex, with a distinct depression between
the vertex and the genal cones.

Genal cones terminal setae length: (0) as long as, or typically longer than the vertex; (1)
typically shorter than the vertex, occasionally as long.

Genal cones terminal setae colour: (0) darkly pigmented; (1) not darkly pigmented.
Metatarsal spur: (0) absent; (1) one; (2) two.

Male paramere shape: (0) with an apically thin neck above a medially positioned blade or
ridge produced on the external side and directed anteriorly; (1) apically thin neck typically
absent or very short, without a medial blade but with a terminal ridge or blade present
laterally exterior to the apex; (2) broad and parallel sided, lacking medial or apical blade;
(3) slender, often simple with sides parrallel or tapering towards the apex, lacking medial
or apical blade.

Male paramere sclerotized apex in lateral view: (0) rounded with small or more
pronounced, anteriorly or interiorly directed hook; (1) flattened or more or less so, with
slight or more pronounced anterior projection; (2) either flattened or with a well rounded
bulge, and with slight anterior and posterior projections; (3) small, not hooked but

sometimes with small anterior projection, and displaced either to the interior or posterior of



14.

15.

16.

17.

18.
19.

20.

21.

22.
23.

24.

25.

26.

27.
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the top of the paramere.

Male paramere sclerotized apex in dorsal view: (0) contiguous anteriorly; (1) contiguous
more or less along entire inner margin; (2) contiguous posteriorly.

Male paramere sclerotized apex inner surface in dorsal view: (0) straight edged; (1)
concave; (2) rounded with an acute point.

Male proctiger apex: (0) with pronounced posterior extension apically; (1) without
pronounced posterior extension apically.

Male aedeagus distal segment apex: (0) with a well developed, curved hook; (1) with a
somewhat flattened, shallow hook; (2) not developed into a hook.

Tip of male aedeagus hook: (0) turning upwards; (1) not turning upwards.

Male subgenital plate dorsal profile: (0) more or less straight and horizontal; (1) raised
anteriorly, either with or without a distinct step.

Male subgenital plate dorsal posterior margin: (0) with a pair of long (more than half the
length of the paramere) stout setae; (1) without a pair of long stout setae.

Female proctiger dorsal profile: (0) more or less straight from anus to apex; (1) with a post
anal depression, and subsequently more or less straight, or slightly concave or convex; (2)
without a post anal depression, and concave with an upturned apex.

Female proctiger apex: (0) squarely truncated; (1) bluntly rounded; (2) acute.

Female subgenital plate ventral profile: (0) shallowly curved, without medial bulge but
sometimes angled medially; (1) slight, or more pronounced medial bulge; (2) deeply
curved, without medial bulge.

Female ovipositor: (0) valvulae ventralis slender, height of valvulae dorsalis typically as
great or greater than valvulae ventralis; (1) valvulae ventralis robust, height of valvulae
dorsalis less than valvulae ventralis.

Female ovipositor valvulae dorsalis shape: (0) dorsally convex, wedge-shaped and
tapering to the apex; (1) dorsally concave, and distinctly inflated anteriorly; (2) more or
less straight, with or without dorsal tooth-like processes; (3) triangular, tapering both to the
apex and anteriorly.

Female ovipositor valvulae ventralis apex: (0) rounded, often acutely so, lacking any
serration; (1) rounded with minute serrations that extend along the ventral margin; (2)
stepped with square tip; (3) rounded with two small ventral processes near the tip.
Forewing pterostigma length: (0) short, less than one 20" the wing length (ratio wing

length:pterostigma length equal to or more than 20); (1) medium, less than one quarter of



28.

29.

30.

31.

32.

33.

34.

35.

36.

37.

38.
39.

40.

41.

42.

43.
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the wing length (ratio wing length:pterostigma length 4.5-20); (2) long, about one quarter
of the wing length (ratio wing length:pterostigma length equal to or less than 4.5).

Genal cone length: (0) short to very short, 0.15 mm or less (up to half the length of the
vertex); (1) long, 0.15 - 0.3 mm (roughly the same length as the vertex); (2) very long,
more than 0.3 mm (about 1.5 times the length of the vertex).

Antennal length: (0) very short, less than 1 mm; (1) short, 1 to 1.5 mm; (2) medium, 1.5 - 2
mm; (3) long, more than 2 mm.

Distal proboscis segment length: (0) up to 0.14 mm; (1) 0.14 to 0.2 mm; (2) 0.2 to 0.3 mm;
(3) 0.3 mm or more.

Ratio forewing length to width: (0) less than 2.2; (1) 2.2-2.6; (2) greater than 2.6.

Ratio hind leg tibia length to femur length: (0) up to 1; (1) 1 to 1.26; (2) 1.26 or more.
Ratio hind leg apical tarsus to tibia length: (0) up to 0.22; (1) 0.22 to 0.33; (2) 0.33 or
more.

Male proctiger length: (0) 0.3 mm or less; (1) 0.3-0.4 mm; (2) 0.4-0.5 mm; (3) 0.5 mm or
greater.

Male paramere length: (0) very short, less than 0.25 mm; (1) short, 0.25 to 0.4 mm; (2)
mid-length, greater than 0.4 but less than 0.55 mm; (3) long, greater than 0.55 mm.

Male aedeagus length: (0) up to 0.26 mm; (1) 0.26 to 0.37 mm; (2) 0.37 to 0.47 mm; (3)
0.47 mm or more.

Male aedeagus hook: (0) small, 0.08 mm or less; (1) medium, 0.08-0.13 mm; (2) large,
greater than 0.13 mm.

Ratio male subgenital plate length to height: (0) up to 1.3; (1) 1.3 to 1.55; (2) 1.55 or more.
Ratio male paramere length to subgenital plate height: (0) 1 or less; (1) 1 to 1.4; (2) 1.4 or
greater.

Female proctiger length: (0) less than 0.5 mm; (1) 0.5 to 0.85 mm; (2) 0.85 to 1 mm; (3) 1
mm or greater.

Female subgenital plate length: (0) less than 0.35 mm; (1) 0.35 to 0.7 mm; (2) greater than
0.7 mm.

Female ventral ovipositor valve length: (0) up to 0.2 mm; (1) 0.2 to 0.35 mm; (2) 0.35 mm
or more.

Ratio female proctiger length to circumanal ring length: (0) 4 or less; (1) greater than 4.

5™ instar nymph

44,

Forewing pad and abdomen apically: (0) acute; (1) broadly rounded.



45.
46.

47.
48.

49.

50.

51.

52.

53.

54.

55.

56.
57.

38.

59.

60.

61.

62.

63.

64.
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Antennal segments: (0) seven; (1) eight; (2) nine.

Circumanal ring shape: (0) broadly crescent-shaped with well rounded anterior lobes; (1)
narrowly crescent-shaped with well rounded anterior lobes, but with lateral margins either
straight or slightly concave; (2) narrowly crescent-shaped with acutely rounded anterior
lobes.

Body length: (0) up to 2 mm; (1) 2 mm or more.

Antennal length: (0) up to 0.63 mm; (1) 0.63 to 0.88 mm; (2) 0.88 to 1.18 mm; (3) 1.18
mm or more.

Ratio forewing pad length to head width: (0) 1 or less; (1) greater than 1.

Ratio caudal plate width to length: (0) less than 1.2; (1) greater than 1.2.

Ratio caudal plate width to circumanal ring width: (0) up to 4; (1) 4 to 5; (2) 5 or more.
Head setae: (0) simple, occasionally narrowly capitate; (1) simple and distinctly capitate;
(2) simple and club-shaped; (3) simple and sectasetae.

Antennal setae: (0) simple; (1) simple and capitate; (2) simple and club-shaped; (3)
sectasetae.

Ocular seta: (0) absent; (1) simple, or narrowly capitate or rod; (2) distinctly capitate; (3)
sectasetae.

Secondary post-ocular seta: (0) absent or indistinct; (1) prominent, simple, sometimes
narrowly capitate; (2) prominent, distinctly capitate, occasionally narrow.

Dorsal thoracic setae: (0) simple only; (1) capitate present; (2) club setae; (3) sectasetae.
Dorsal prominent pre-caudal setae placement: (0) absent or indistinct; (1) prominent, on
anterior tergites; (2) prominent, on posterior tergites; (3) prominent, on all tergites.
Forewing pad setae: (0) simple only; (1) capitate only; (2) simple and capitate; (3) club-
shaped; (4) sectasetae.

Forewing pad prominent setae: (0) marginal; (1) surface and marginal.

Forewing pad prominent setae: (0) one; (1) two; (2) more than two.

Abdominal sectasetae: (0) absent; (1) present.

Abdominal sectasetae: (0) one pair; (1) two pairs; (2) three pairs; (3) four pairs; (4) more
than four pairs.

Marginal abdominal setae (other than sectasetae): (0) absent; (1) one pair; (2) two pairs;
(3) three or four pairs; (4) more than four pairs.

Leg setal type: (0) simple setae only; (1) capitate setae present; (2) club-shaped setae

present; (3) sectasetae present.
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65. Foreleg tibia number of distinct setal type: (0) one; (1) two; (2) more than two.
66.  Middle leg tibia number of distinct setal type: (0) one; (1) two; (2) more than two.
67.  Hind leg tibia number of distinct setal type: (0) one; (1) two; (2) more than two.
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APPENDIX 6.
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Appendix 6. Phylogram of morphological data (strict consensus of 18 trees) showing
unambiguous character state changes: black symbols = unique changes, white symbols = parallel

changes; bars indicate apomorphic states, and arrows the direction of character change.
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